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RESUMEN.

La enzima 2-5oligodenilato sintetasa en el gen
OAS1, tiene un papel importante en la inmunidad
innata, y cuenta con isoformas siendo una la
OASIp52 la cual se genera cuando el ultimo
nucledtido del intron 5-6" cambia G por A (rs
10774671) ya que el sitio de “splicing” se recorre
una base provocando que se elimine la primera base
del exon 6 (G por A). Esto produce una disminucion
de la actividad de OAS1 haciendo mds susceptible al
huésped de infecciones virales como virus de la
hepatitis C, virus del dengue o virus del Nilo. En este
estudio se analizara la misma asociacion con el virus
del  papiloma humano en pacientes  con
vapilomatosis laringea por medio de PCR punto

final.
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JUSTIFICACION Y OBJETIVOS

Se ha encontrado la asociacion de SNP rs 10774671
de OAS-1 par infecciones por el Virus del Nilo
(WNV), virus de la hepatitis C (VHC) y virus del
dengue. El objetivo de este estudio es analizar la
presencia de SNP rs 10774671 de OAS-1 en
voblacion sana y con papilomatosis laringea y
encontrar una relacion entre el polimorfismo y la
susceptibilidad o expresion de la papilomatosis en
vacientes con o sin polimorfismo, ya que no existen
reportes que asocien entre ellos.
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INTRODUCCION

En el gen OAS1 se encuentra codificada la secuencia
de la enzima 2-5 oligoadenilato sintetasa , esencial
en la respuesta inmune innata ante infecciones
virales cuyo mecanismo de accion se relaciona con la
via del interferon 1. Se ha descrito que OAST activa
a la RNasa L para degenerar RNA fordneo. La
actividad de OAS1 depende de la isoforma proteica
que se sintetice y esta repercute a su vez en la
eficiencia de activacion de la RNAsa L. un
volimorfismo de un solo nucledtido (SNP) para
OAS1 que afecta la actividad de la proteina es el rs
10774671 en el cual se ve afectado el sitio de
‘splicing” que da como resultado la expresion
diferencial de isoformas de OAS1 con menor
actividad antiviral.

MATERIALES Y METODOS

Se recolectaron 11 muestras de sangre de pacientes
con papilomatosis laringea, se extrajo el ADN de
dichas muestras para analizar la presencia de OAS1
mediante PCR punto final. Se realizé una digestion
de dichos fragmentos con Alu I y se analizaron
mediante PCR punto final utilizando un marcador
de peso molecular de 1500pb
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RESULTADOS

Se identifico la presencia de OAST en el 81.8% de
las  muestras mediante PCR punto final.
Posteriormente con la digestion con Alu 1 en PCR
punto final se encontré la presencia del bandas de
aproximadamente 450pb siendo correspondientes
con homocigotos normales. No se encontro
contaminacion de las muestras ya que el control
negativo no reporto bandas. Las muestras 1 y 8 no
fueron de la calidad necesaria para su andlisis ni
obtencion suficiente de DNA.
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DISCUSION

Se logro estandarizar el programa de PCR para
OAS1. No se encontraron homocigotos mutados o
heterocigotos en la poblacion analizada con la
digestion Alu 1, tinicamente homocigotos normales,
siendo esto posible debido a la escasa cantidad de
voblacion analizada, extendiendo posteriormente la
cantidad de muestras analizadas.
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CONCLUSIONES

La presencia de un alelo A disminuye la actividad de
OAS1 y mayor probabilidad de exista infecciones
virales en el sujeto. En esta poblacion se encontron

alelos G sin una evidencia de posible disminucion de
la actividad de OAS1 ante infecciones por el VPH.
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